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Wstep

Informacja o serotypie tzw. odzwierzecych pateczek Salmonella, mimo iz nie jest
kluczowa dla leczenia zachorowan spowodowanych tym patogenem, to jest niezbedna
w nadzorze epidemiologicznym nad salmonellozg. Proces okreslania serotypu
pateczek Salmonella (serotypowanie) prowadzony jest z uzyciem schematu White-
Kauffmann-Le Minor, wykorzystujgcego zroznicowanie antygendw: somatycznego
(O), rzeskowego (H) i otoczkowego (Vi) z uzyciem rozbudowanego panelu
diagnostycznych surowic kréliczych. Ze wzgledu na mnogos¢ stosowanych surowic,
subiektywny odczyt reakcji aglutynacji i ztozonos¢ schematu — serotypowanie pateczek

Salmonella jest procesem w duzym stopniu narazonym na btad ludzki.

W wyniku przeprowadzonej analizy dostepnych danych epidemiologicznych za
2017 rok 1?2 prezentujgcych udziat poszczegdlnych serotypow Salmonella, w
przypadku Polski zaobserwowano wysoki odsetek szczepdw zgtoszonych jako
przynalezacych do serotypu Enteritidis (84,1%), w odniesieniu do sredniej europejskiej
(49,1%). Co wiecej, w Europie notowany jest wysoki odsetek przypadkow zakazen
wywotanych przez szczepy jednofazowe o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:- (8%).
Tymczasem w Polsce, w 2017 roku zgtoszono jedynie 22 takie szczepy jednofazowe
(0,22%). Jak sie wydaje rozbieznosci te wynika¢ mogg miedzy innymi z uwarunkowan
lokalnych w Polsce (kultura i bezpieczenstwo produkcji zywnosci, sposob
przygotowywania zywnosci i nawyki zywieniowe), $wiadczgc tym samym o potrzebie
kontynuowania krajowych programéw eliminacji wybranych serotypow Salmonella.
Aczkolwiek ze wzgledu na dotychczasowy brak rutynowej weryfikacji wynikow
serotypowania szczepow izolowanych od ludzi, nie mozna tez wykluczy¢ btednej
identyfikacji niektérych serotypow, co przyczyniac sie moze m.in. do zawyzania liczby
rozpoznan serotypu Enteritidis w Polsce. Wspomniany, wyjgtkowo niski odsetek
jednofazowych pateczek Salmonella o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:- moze na
przyktad wynika¢ z btednej klasyfikacji tych izolatéw jako nalezgcych do serotypu

1 EFSA and ECDC (European Food Safety Authority and European Centre for Disease Prevention and Control),
2018. The European Union summary report on trends and sources of zoonoses, zoonotic agents and food-
borne outbreaks in 2017. EFSA Journal 2018;16(12):5500, 262 pp. https://doi.org/10.2903/j.efsa.2018.5500
2 Biuletyn ,Choroby zakaZne i zatrucia w Polsce w 2017 roku”.
http://wwwold.pzh.gov.pl/oldpage/epimeld/2017/Ch 2017.pdf



https://doi.org/10.2903/j.efsa.2018.5500
http://wwwold.pzh.gov.pl/oldpage/epimeld/2017/Ch_2017.pdf

Typhimurium (czyli
0 wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:1,2).

Laboratorium Zaktadu Bakteriologii i ZSB NIZP-PZH potwierdza swoje kompetencje
w zakresie serotypowania pateczek Salmonella poprzez uczestnictwo
w miedzynarodowych sprawdzianach biegtosci organizowanych m.in. przez WHO
(WHO External Quality Assurance System, EQAS). Certyfikat z wynikdw uzyskanych
w roku 2018, potwierdzajgcy petng zgodnos¢ uzyskanych w Laboratorium wynikow,
zostat zatgczony do raportu. W 2019 roku, Laboratorium Zaktadu Bakteriologii
NIZP-PZH rowniez uzyskato 100% zgodnos¢ wynikéw — oczekuje na otrzymanie

certyfikatu.



Dziatanie 1.1 - weryfikacja serotypow Salmonella

Materiaty, metody badawcze, wyniki

Nawigzywanie wspotpracy z WSSE
Rok 2018

Celem dziatania byta weryfikacja przez NI1ZP-PZH wynikow laboratoryjnych okres$lania
serotypow pateczek Salmonella w dziatach laboratoryjnych Panstwowej Inspekciji
Sanitarnej (PIS). W ramach dziatania przewidziano prospektywne zabezpieczenie
klonbw (duplikatéw) szczepow pateczek Salmonella wyosobnionych od ludzi
i poddanych serotypowaniu w ramach rutynowej pracy laboratorium PIS. Przedmiotem
oceny byt zarébwno materiat biologiczny (szczep), jak i wynik serotypowania
(sprawozdanie z badan) wydany przez laboratorium PIS. Koszty podtoza

do przechowywania klonéw, jak i ich transportu do NIZP-PZH pokryto ze srodkéw NPZ.

W ramach realizacji dziatania 1.1 NPZ w roku 2018, w okresie luty — maj zwrécono
sie z pisemng prosbg o wspétprace do dyrektoréw 14 Wojewddzkich Stacji Sanitarno-
Epidemiologicznych (WSSE). Poszczegdélne WSSE zostaty wybrane na podstawie
analizy wynikdw ankiety, przeprowadzonej w 2017 roku, oceniajgcej m.in. liczbe
wykonywanych badan w zakresie serotypowania Salmonella. Umowe precyzujgca
zasady udziatu i wspotpracy zawarto tgcznie z 12 podmiotami. Dwa podmioty odmowity

wspotpracy.

Ze wzgledu na liczne sygnaty dotyczgce braku mozliwosci zrealizowania przez stacje
pierwotnie opracowanego przez NIZP-PZH algorytmu zaktadajgcego w przypadku
kazdego podmiotu zebranie i zabezpieczenie od chorych 20 szczepdw o okreslonym
serotypie w ciggu 2 miesiecy, dokonano optymalizacji algorytmu uwzgledniajgc
potrzeby i obawy stacji. W zwigzku z tym opracowano nowy algorytm, ktéry zaktadat
zebranie przez kazdy podmiot 10 szczepdw w ciggu 2 miesiecy. Dodano rowniez
mozliwos¢ zabezpieczenia szczepow wyizolowanych od chorych/ozdrowiencéw/osob

ze stycznosci.



Do wszystkich podmiotow, z ktérymi zawarto umowe w roku 2018 wystano probdwki
zawierajgce podtoze przeznaczone do przechowywania i transportu szczepow

(50 probéwek / 1 podmiot).

Rok 2019

W ramach realizacji dziatania 1.1 Weryfikacja serotypow Salmonella, po
przeanalizowaniu wynikéw uzyskanych w 2018 roku, w lutym 2019 r. zwr6cono sie
Z pisemng prosbg o wspétprace do dyrektorow 16 wybranych Wojewddzkich Stacji
Sanitarno-Epidemiologicznych (WSSE). Umowe precyzujgcg zasady udziatu
i wspotpracy zawarto tgcznie z 14 podmiotami. Ponownie dwa podmioty odmowity

wspotpracy.

Bazujgc na doswiadczeniach z roku 2018 zachowany zostat algorytm, ktéry zaktadat
zebranie przez kazdy podmiot 10 szczepdéw w ciggu 2 miesiecy. Wzorem
poprzedniego roku istniata mozliwos¢ zabezpieczenia szczepow wyizolowanych od

chorych / ozdrowiencow / oséb ze stycznosci.

Tak jak w roku 2018 do wszystkich podmiotéw, z ktérymi zawarto umowe wystano
probowki zawierajgce podtoze przeznaczone do przechowywania i transportu

szczepow (50 probowek/1 podmiot).



Ogolna charakterystyka kolekcji izolatéw przestanych przez WSSE

W roku 2018 zorganizowano tgcznie 4 transporty szczepow z WSSE do NIZP-PZH,
w ramach ktérych zebrano, odpowiednio 98, 108, 137 i 160 probek (sumarycznie 503
prébki). Dwie prébki nadestane w pierwszym transporcie nie zostaty witgczone
do badan, poniewaz nie posiadaty w petni okreslonego serotypu, w zwigzku z czym
nie spetniaty tym samym okreslonych w programie kryteriow. Ostatecznie do badan

w ramach projektu zakwalifikowano wiec 501 izolatéw.

W toku badan laboratoryjnych okazato sie, ze w przypadku dwoéch probek nie udato
sie ozywi¢ przestanego szczepu (w jednym przypadku przeglad prébki wskazywat na
brak $ladow posiania szczepu). Posrod pozostatych 499 prébek, w 3 przypadkach

stwierdzono obecnosc¢ szczepu nalezgcego do innego rodzaju niz Salmonella.

Podobnie w roku 2019, zorganizowano fgcznie 4 transporty szczepow z WSSE
do NIZP-PZH, w ramach ktérych zebrano, odpowiednio 111, 129, 159 i 153 prébki.

Sumarycznie do badan w ramach projektu zakwalifikowano wiec 552 prébek.

W toku badanh laboratoryjnych okazato sie, ze w przypadku 8 probek stwierdzono
obecno$¢ szczepu nalezgcego do innego rodzaju niz Salmonella, lub przestany szczep

byt zanieczyszczony w stopniu uniemozliwiajgcym izolacje wiasciwego szczepu.

Tabela 1. Sumaryczne zestawienie préobek przestanych do NIZP-PZH w ramach

realizacji zadania NPZ.

2018 2019 Razem
L. wszystkich prébek 503 552 1055
L. przyjetych prébek 501 552 1053
L. prébek dajgcych wzrost 499 552 1051
L. szczepdw Salmonella 496 544 1040
L. szczepdw nie-Salmonella 3 8 11
L. probek bez wzrostu 2 0 2
L. rozbieznosci oznaczen 27 21 48
Odsetek rozbieznosci 5,41% 3,8% 4,57%




W ramach weryfikacji dla kazdego szczepu, zgodnie z obowigzujgcymi w NIZP-PZH
procedurami, wykonano testy biochemiczne i serologiczne, co zostato
udokumentowane w dwéch rejestrach: "Protokoty wynikéw badan biochemicznych
i antygenowych wiasciwosci gramujemnych pateczek jelitowych rosngcych
w warunkach tlenowych formularz PB-01/LEB/ZP/F01” stanowigcych ksigzke (AP)
i ,Protokoty wynikow serologiczne] identyfikacji pateczek z rodzaju Salmonella
PB-01/LEB/ZP/F02” stanowigcych ksigzke (BP). Dla kazdego potwierdzonego
szczepu wydano sprawozdanie z uzyskanym przez NIZP-PZH wynikiem (wszystkie
sprawozdania przechowywane sg w Zakladzie Bakteriologii i ZSB). Dodatkowo,
uzyskane wyniki dla kazdego podmiotu podsumowano rowniez zbiorczo, aby
umozliwi¢ wspotpracujgcym WSSE wykorzystanie wynikow do celéw poréownan
miedzylaboratoryjnych wymaganych w ramach podtrzymania akredytacji PCA celem

potwierdzenia kompetencji laboratorium.
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Analiza zr6znicowania przestanych serotypow

Zbiorcza analiza przestanych izolatéw w czasie dwdch lat trwania badan wskazuje,
ze zdecydowang wiekszo$¢ stanowity szczepy nalezgce do serotypu Enteritidis
(n=726, 68,9%). Przestano ponadto znaczne ilo$ci szczepow nalezgcych
do serotypéw: Typhimurium (n=90, 8,5%), Infantis (n=61, 5,8%), szczepy
jednofazowe 1,4,[5],12:i:- (n=29, 2,8%), Kentucky (n=20, 1,9%), Hadar (n=15, 1,4%)
czy Newport (n=13, 1,2%).

Sposrdéd wspotpracujgcych w ramach realizacji zadania 14 WSSE sumarycznie
najwiekszg liczbe szczepdw przestaty stacje oznaczone numerem ,14” (n=115), ,5”
(n=101) oraz ,13” (n=100). Natomiast najbardziej zréznicowane byty szczepy
przestane przez WSSE oznaczong numerem ,7°, gdyz nalezaty az do 16 réznych
typow serologicznych i wszystkie one zostaty potwierdzone w NIZP-PZH. Rowniez
WSSE oznaczona numerem ,14” przestato szczepy nalezgce do 16 typow
serologicznych, jednakze w tym wypadku potwierdzono jedynie 14 z nich. R6znorodne
szczepy przesytaty réwniez WSSE oznaczone numerem "5” (14 serotypéw
przestanych, 13 potwierdzonych w NIZP-PZH), WSSE o numerze ,12” (12 serotypow
przestanych, 10 potwierdzonych) oraz WSSE o numerze ,13” (11 serotypow

przestanych i potwierdzonych).

Z analiz dotyczgcych stacji, ktore przestaty najmniejszg liczbe oraz najmniej
zréznicowane izolaty nalezy wytgczy¢ WSSE o numerze ,4” oraz ,10”, gdyz obydwie
te stacje uczestniczyty w badaniach jedynie w roku 2019. Sposréd pozostatych staciji,
zdecydowanie najmniejszg liczbe izolatéw przestata WSSE o numerze ,3” (n=50).
Dodatkowo byty to bardzo mato zréznicowane izolaty, gdyz nalezaty zaledwie do
4 roznych serotypow, a az 45 z nich (90%) stanowity szczepy nalezgce do serotypu
Enteritidis.

Wsrdd izolatdéw nadestanych do weryfikacji w roku 2018 zdecydowang wiekszosc¢
stanowity szczepy nalezgce do serotypu Enteritidis (n=332 prébek, co stanowito 66,3%
wszystkich szczepdw). Ponadto, istotny odsetek stanowity rowniez szczepy nalezgce
do serotypow: Typhimurium, Infantis, szczepy jednofazowe 1,4,[5],12:i:- oraz
Kentucky.

Sposrod wspotpracujgcych 2018 roku 12 WSSE najwiekszg liczbe probek przestaty
WSSE oznaczone numerami ,13” i ,14” (po 67 probek) oraz WSSE nr ,5” i 77
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(odpowiednio, 50 i 53 probki). Co wiecej, szczepy przestane przez WSSE nr 5", 77
i ,14” charakteryzowaly sie bardzo duzym zréznicowaniem serotypow. Natomiast,
odmienny obraz prezentowaty szczepy przestane przez WSSE o numerach ,2”, ,3”
i ,8”, wérod ktérych odsetek szczepow S. Enteritidis stanowit odpowiednio 87,5%,
83,3% i 93,3%, co wskazuje na bardzo niski stopien zrdznicowania serotypow
przestanych do badania. Réwnoczesnie byly to stacje, ktdre przestaty najmniejszg

liczbe (odpowiednio 24, 24 i 30) izolatow.

Réwniez wsérdod izolatobw nadestanych do weryfikacji w roku 2019 zdecydowang
wiekszosC stanowity szczepy nalezgce do serotypu Enteritidis (n=394 prébek,
co stanowito 71,4% wszystkich szczepdw). Ponadto, istotny odsetek stanowity rowniez
szczepy nalezgce do serotypdw: Typhimurium, Infantis, szczepy jednofazowe
1,4,[5],12:i:-. Pod tym wzgledem sktad najczesciej przesytanych serotypow nie zmienit

sie W sposob istotny wzgledem roku 2018.

Sposrod wspoétpracujgcych w roku 2019 14 WSSE, najwiekszg liczbe probek przestaty
WSSE o numerach ,2”, ,5” oraz ,14” (odpowiednio 55, 51 i 49 izolatow). Natomiast
najwieksze zréznicowanie przestanych serotypéw obserwowane byto wsréd izolatow
przestanych przez WSSE nr ,5°, ,7” oraz ,11” (odpowiednio 11, 10 i 10 r6znych
serotypow). Odmienny obraz prezentowaty szczepy przestane przez WSSE
oznaczone numerami ,3” (tylko jeden izolat nienalezacy do serotypu Enteritidis) oraz
,10” (poza S. Enteritidis przestano jedynie dwa izolaty S. Virchow). Réwnoczes$nie

WSSE nr ,3” okazata sie stacja, ktéra przestata najmniejszg liczbe izolatow (n=26).

12



Weryfikacja poprawnosci serotypowania — sumaryczna analiza

Prowadzone w NIZP-PZH badania laboratoryjne wykazaty, ze w przypadku 48 prébek
(4,57% wszystkich probek) wynik identyfikacji w NIZP-ZPH nie zgadzat sie z wynikiem
identyfikacji uzyskanym w WSSE. W przypadku 11 probek rozbieznos¢ dotyczyta
przynaleznosci przestanego szczepu do rodzaju innego niz Salmonella. Przyczyng
tego typu rozbieznosci mogto byC zanieczyszczenie na etapie przygotowania probki
celem jej przestania do weryfikacji lub btad identyfikacji. W przypadku 3 prébek
wyhodowano bakterie z rodzaju Proteus, a w przypadku dwoch probek wyhodowano
pateczki Citrobacter, co moze sugerowac btedy na etapie identyfikacji biochemicznej
do poziomu gatunku, gdyz obydwie te bakterie wytwarzajg siarkowodor (tak jak
pateczki Salmonella), mogg wzrasta¢ na stosowanych podfozach selekcyjnych
wykazujgc fenotyp podobny do pateczek Salmonella oraz wykazujg zblizone cechy

biochemiczne.

Poréwnujgc rok 2019 do roku 2018 odnotowano zdecydowang poprawe w zgodnosci
wynikow uzyskanych w WSSE oraz w NIZP-PZH. W roku 2018 odsetek wynikow
niezgodnych wynosit az 5,41% (27 niezgodnych oznaczen), natomiast w roku 2019

spadt on do 3,8% (21 niezgodnych oznaczen).

W roku 2018 z 3 probek nie wyhodowano pateczek Salmonella, natomiast w roku 2019
tego typu niezgodnos¢ dotyczyta 8 probek. Dodatkowo w roku 2019, 6 przestanych
probek zostato okreslonych ogdlnie ,Salmonella z gr. B”, mimo iz czesto na zleceniu
byto rozpisane wykonane w WSSE serotypowanie, z ktérego wynikato szczegotowe i
czesto prawidtowe okreslenie serotypu. Tego typu btgd wynikat wiec, nie tyle z btedéw
w jakosci prowadzonego serotypowania, co ze zbyt ostroznej, ogdlnej i niestety w
efekcie nieprawidtowej interpretacji uzyskanych przez WSSE wiasnych, bardziej
precyzyjnych wynikéw. W przypadku WSSE o numerach ,4” oraz ,13”, szczepy takie
byty ostatecznie okreslane jako jednofazowe o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.
Jednakze w przypadku WSSE o numerze ,2” jeden z tak opisanych izolatow okazat
sie szczepem jednofazowym, za$ drugi zostat okreslony jako Salmonella

Typhimurium.

W ciggu dwu lat realizacji zadania najczesciej obserwowano rozbieznosci zwigzane z
btedng identyfikacjg pateczek Salmonella o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-. Analiza

danych wykazata, ze przestanych zostato 29 izolatéw jednofazowych o wzorze
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antygenowym 1,4,[5],12:i:-, z czego potwierdzono te identyfikacje dla 28 z nich. Co
wiecej, dodatkowo zidentyfikowano jeszcze 14 takich szczepow (razem 42 szczepy
jednofazowe 1,4,[5],12:i:-). Jednakze doktadne poréwnanie wynikéw z roku 2018 i
2019 wskazuje na znaczny progres. W roku 2018 az 8 z 41 szczepdw przestanych
jako S. Typhimurium zostato zidentyfikowanych przez NIZP-PZH, jako szczepy
jednofazowe o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:;-. Tymczasem w roku 2019, poza
opisanymi wczesniej szczepami przestanymi jako ,Salmonella z gr. B”, jedynie w
przypadku dwdch izolatow wykazano bezposrednio btedng identyfikacje w zakresie
rozréznienia miedzy serotypem Typhimurium, a szczepem jednofazowym 1,4,[5],12:i:-
(jeden szczep btednie okreslony jako S. Typhimurium oraz rowniez jeden btednie

okreslony jako szczep jednofazowy).

Najwiekszy progres zaobserwowano w przypadku WSSE o numerze ,13”. W roku
2018 stacja ta nie przestata zadnego szczepu jednofazowego o wzorze antygenowym
1,4,[5],12:i:-. W NIZP-PZH natomiast, trzy szczepy oznaczone jako S. Typhimurium
zostaty zidentyfikowane wtasnie jako szczepy jednofazowe 1,4,[5],12::-.
Najprawdopodobniej stacja ta dokonata bardzo wnikliwej analizy wynikéw i wdrozyta
odpowiednie dziatania korygujgce, bowiem w roku 2019 przestata 4 szczepy
jednofazowe o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:- i we wszystkich przypadkach w
NIZP-PZH potwierdzono poprawnos¢ oznaczenia. Podobnie WSSE o numerze ,5", w
roku 2018 przestata 2 szczepy jednofazowe 1,4,[5],12:i:-, natomiast w NIZP-PZH
zidentyfikowano 3 takie szczepy wsrod wszystkich przestanych przez te stacje. W roku
2019 stacja ta przestata 5 szczepdéw jednofazowych 1,4,[5],12:i:- i wszystkie one
zostaty potwierdzone w NIZP-PZH. Takze w roku 2018 w przypadku WSSE o numerze
,11” odnotowano jedna rozbieznos$¢ w identyfikacji szczepow jednofazowych o wzorze
antygenowym 1,4,[5],12:i:- (fgcznie przestano 8 takich szczepdw, jednakze jeden z
nich zostat okreslony jako S. Typhimurium). Natomiast w roku 2019 stacja ta przestata
4 takie izolaty i wszystkie one zostaty potwierdzone w NIZP-PZH. Na uwage zastuguje
rowniez WSSE o numerze ,7”, ktéra to stacja w roku 2018 i 2019 przestata
odpowiednio 1 i 3 izolaty jednofazowe i wszystkie one zostaty potwierdzone
w NIZP-PZH.

Przytoczone wyniki oraz zaobserwowany progres w identyfikacji szczepow
jednofazowych o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:- jest bardzo wazny, gdyz szczepy

te sg bardzo istotne z punktu widzenia epidemiologicznego. Natomiast dane
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epidemiologiczne pochodzgce z raportow ECDC z poprzednich lat wskazywaty na
znaczng rozbieznos¢ czestosci wykrywania tego typu izolatow w Polsce oraz w innych

krajach Unii Europejskiej.

Dla zidentyfikowanych szczepow jednofazowych o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:,
uzyskane wyniki potwierdzano stosujgc technike molekularng (PCR). Wyniki uzyskane
technikg PCR jednoznacznie pozwolity okresli¢ izolaty jako jednofazowe szczepy
Salmonella Typhimurium, co nie bytoby mozliwe przy zastosowaniu jedynie

klasycznego schematu serotypowania.

W przypadku 2 stacji tj. WSSE o numerze ,3” oraz ,6”, przez caty czas trwania projektu
nie stwierdzono zadnych rozbieznosci pomiedzy identyfikacjg serotypu uzyskanym w
laboratorium WSSE i Laboratorium Zaktadu Bakteriologii i Zwalczania Skazen
Biologicznych NIZP-PZH. Jednakze réwnoczesnie nalezy mie¢ na uwadze, ze WSSE
o numerze ,3” przestata najmniejszg ilo$¢ izolatéw, w dodatku o najnizszym stopniu

zréznicowania (nie liczgc 2 stacji, ktére braty udziat w projekcie tylko w roku 2019).

W przypadku WSSE o numerach ,5”, 77, ,8” oraz ,11” odnotowano jedynie po 2
rozbieznosci w identyfikacji serotypow. Natomiast warto zwréci¢ uwage, ze WSSE o
numerach ,5” i ,7” przestaty relatywnie duzo szczepdéw (odpowiednio 101 oraz 95).
Dodatkowo WSSE o numerach ,5, ,7” oraz ,11” przestaty szczepy o bardzo wysokim
zréznicowaniu serotypow (odpowiednio 13, 16 i 13 potwierdzonych w NIZP r6éznych

serotypow).

Sumaryczne zestawienie prébek przestanych do NIZP-PZH w ramach realizaciji
zadania zostato przedstawione w tabeli 1. Doktadny spis wykrytych rozbieznosci wraz
z ich analizg i wskazang prawdopodobng przyczyng zostat zestawiony w tabeli

stanowigcej zatacznik techniczny nr 3 niniejszego raportu.
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Algorytm punktacji i wyniki uzyskane przez WSSE

Na potrzeby obiektywnego pordéwnania wynikéw uzyskanych przez poszczegodlne
WSSE, ich aktywnosci w ramach realizacji projektu oraz poprawnosci oznaczenh
wykorzystano opracowany specjalny algorytm punktacji uwzgledniajgcy liczbe

przestanych izolatow z rozréznieniem na:
e szczepy o serotypie Enteritidis: +1 pkt za szczep
e szczepy z innych typdw serologicznych: +3 pkt za szczep
e szczepy jednofazowe o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-: +5 pkt za szczep

W przyjetych kalkulacjach odejmowano 10 pkt za kazdg wykrytg rozbieznosé
identyfikaciji.

Nastepnie w oparciu o powyzszy algorytm wyliczono wskaznik (ws) uzyskanego przez
WSSE wyniku w przeliczeniu na pojedynczy przestany izolat, co pozwolito

na poréwnanie jakosci prowadzonego serotypowania przez WSSE.
W oparciu o wskaznik przyjeto nastepujgce progi interpretacyjne:

e Wws =1,0- proég podstawowy — teoretyczny wynik uzyskany dla teoretycznej

WSSE, przesytajgcej jedynie S. Enteritidis, bez wykrytych btednych oznaczen.

e Wws = 1,6 — poziom bardzo dobry — teoretyczny wynik uzyskany dla WSSE
spetniajgcej algorytm doboru izolatdw w minimalnym stopniu, bez wykrytych

btednych oznaczen (na wykresie 1 wskaznik , T-min”).

e Wws = 24 — poziom idealny — teoretyczny wynik uzyskany dla WSSE
spetniajgcej algorytm doboru izolatéw w minimalnym stopniu, bez wykrytych

btednych oznaczen (na wykresie 1 wskaznik ,T-max”).

Zestawienie danych dotyczgcych izolatéw przestanych w ciggu catego czasu trwania
projektu przez poszczegolne WSSE wraz z wyliczonym sumarycznym wynikiem oraz
wskaznikiem (ws) zostato przedstawione w tabeli 2 oraz zwizualizowane
na wykresie 1. Dodatkowo w tabeli 3 zostawiono wyniki uzyskane przez
poszczegolne WSSE zaréwno w ciggu catego trwania projektu, jak i z rozbiciem na
poszczegolne lata, co pozwala na analize poréwnawczg poszczegodlnych danych

wynikéw uzyskanych przez kazdg WSSE w poszczegdlnych latach.
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Z zestawienia w tabeli 3 wynika, ze dwie stacje (WSSE o numerach ,3” oraz ,6”), w
obydwu latach uzyskaty petng zgodnos¢ wynikow. W przypadku 5 stacji (WSSE o
numerach ,1°, 7", ,9”, ,12” oraz ,14”) zaobserwowano znaczny spadek odsetka
niezgodnych wynikéw. W przypadku WSSE nr ,,1” oraz WSSE nr ,,12” spadek ten mégt
sie wigzaC z przestaniem zdecydowanie mniej zroznicowanych serologicznie
szczepow niz w roku 2018 (odpowiednio spadek z 8 na 4 i 11 na 5 r6znych typow
serologicznych). W przypadku WSSE nr ,14” odnotowano co prawda spadek
zréznicowania przestanych typow serologicznych (z 15 (11 potwierdzonych) na 8),
natomiast rownoczesnie znacznie ograniczony zostat odsetek wynikow niezgodnych
(z bardzo stabego wyniku 16,7% wynikow niezgodnych w roku 2018 do zaledwie 2%
w roku 2019). Natomiast w przypadku WSSE nr ,7” oraz ,9” znaczgcy spadek odsetka
wynikéw niezgodnych nastgpit mimo przestania przez te stacje podobnej ilosci izolatow

o zblizonym, wysokim stopniu zréznicowania serotypdéw.

Réwnoczesnie w przypadku 4 stacji odnotowano wzrost odsetka wynikow niezgodnych
w roku 2019 wzgledem roku 2018. Byty to WSSE oznaczone numerami ,2”, 5", ,8”

oraz ,13".

Najbardziej obiektywnych danych dostarcza jednak analiza wynikow koncowych oraz
wskaznikow (ws) uzyskanych przez WSSE sumarycznie oraz w kolejnych latach.
Zdecydowanie najlepsze catkowite wyniki uzyskaty WSSE oznaczone numerami ,5”
(ws=1,83), ,11” (ws=1,8), ,7” (ws=1,72) oraz ,6” (ws=1,58). Sg to Swietne wyniki
Swiadczgce o bardzo wysokiej biegtosci personelu tych stacji w serotypowaniu
réznorodnych, czesto trudnych typow serologicznych. Kazda z tych stacji uzyskata
wysoki wynik koncowy, co potwierdza przestanie w ramach projektu prawidto
okreslonej duzej liczny zréznicowanych serologicznie izolatow (wyniki odpowiednio
185pkt., 126pkt., 163pkt. i 114pkt.).

Natomiast zdecydowanie najmniej poprawny wyniki odnotowata WSSE o numerze ,4”.
W tym przypadku wynik koncowy wyniést -12, zas wskaznik ws byt rowny -0,43.
Wartosci ujemne wskazujg na fakt relatywnie duzej ilosci wykrytych niezgodnosci w
poréwnaniu do przestanej niewielkiej ilosci izolatbw o niskim zréznicowaniu
serologicznym. Stacja ta uczestniczyta w programie jedynie w roku 2019, jednak
przestata zaledwie 28 izolatéw nalezgcych do 5 typow serologicznych (jedynie 4 z nich
zostaty potwierdzone w NIZP-PZH). Réwnoczesnie odnotowano az 5 niezgodnosci
oznaczen serotypu (17,9%).
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Kompletna lista serotypow wraz z ogolng liczbg przestanych izolatow oraz ogolng
liczbg izolatow o potwierdzonym i okreslonym w NIZP-PZH serotypie zostata
zestawiona w tabeli stanowigcej zalagcznik techniczny nr 1. Szczegdtowa lista
serotypow z rozbiciem na poszczegolne WSSE zostata przedstawiona w tabeli

stanowigcej zatacznik techniczny nr 2.
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Tabela 2. Zestawienie danych dotyczacych przestanych izolatéw przez poszczegdlne WSSE,

odsetka rozbieznoSci identyfikacji oraz wynikéw uzyskanych przez WSSE zgodnie z

zastosowanym algorytmem oceny.

Liczba Liczba Liczba Odsetek Koncowy wynik | Wskaznik (ws)
Nr WSSE | przestanych | przestanych | potwierdzonych | potwierdzonych | uzyskany przez | uzyskany przez
izolatow* | serotypow | serotypow** oznaczen WSSE WSSE
»1” 78 9 8 92,31% 72 0,92
2" 79 7 7 96,20% 81 1,03
»3” 50 4 4 100,00% 60 1,20
A7 28 5 4 82,14% -12 -0,43
»5” 101 14 13 98,02% 185 1,83
»6” 72 6 6 100,00% 114 1,58
nl” 95 16 16 97,89% 163 1,72
»8” 68 8 7 97,06% 76 1,12
»9” 78 10 9 94,87% 88 1,13
»10” 39 2 2 97,44% 33 0,85
»11” 70 13 13 97,14% 126 1,80
»12” 78 12 10 93,59% 90 1,15
»13” 100 11 11 96,00% 110 1,10
»14” 115 16 14 89,57% 95 0,83

* Tylko prébki dajgce wzrost
** Tylko liczba serotypow potwierdzonych, bez serotypéw okreslonych w NIZP-PZH
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Tabela 3. Wyniki uzyskane przez poszczegélne WSSE zaré6wno w ciggu catego trwania

projektu, jak i z rozbiciem na poszczegélne lata

Liczba przestanych Liczba przestanych I..iczba Odsetek rozbieznych Koricowy wynik Wskaznik (w;)
izolatow* serotypow potwmrdzlon!:h oznaczen uzyskany przez WSSE | uzyskany przez WSSE
Nr WSSE serotypow
catkowite catkowite catkowite catkowite catkowite catkowite
2018 2019 2018 2019 2018 2019 2018 2019 2018 2019 2018 ‘ 2019
.n 78 9 8 7,7% 72 0,92
' 42 36 9 5 8 4 9,5% 5,6% 38 34 0,9 0,94
— 79 7 7 3,8% 81 1,03
2 24 55 3 6 3 6 0,0% 5,5% 30 51 1,25 0,93
. 50 4 4 0,0% 60 1,2
: 24 26 4 2 4 2 0,0% 0,0% 32 28 1,33 1,08
. 28 5 4 17,9% -12 -0,43
¢ - 28 - 5 - 4 - 17,9% - -12 - -0,43
— 101 14 13 2,0% 185 1,83
> 60 51 10 11 10 11 0,0% 3,9% 110 75 2,2 1,47
o 72 6 6 0,0% 114 1,58
° 32 40 5 4 5 4 0,0% 0,0% 48 66 15 1,65
o 95 16 16 2,1% 163 1,72
! 53 42 11 10 11 10 3,8% 0,0% 83 80 1,57 1,9
o 68 8 7 2,9% 76 1,12
® 30 38 3 7 3 6 0,0% 5,3% 34 42 1,13 1,11
o 78 10 9 5,1% 88 1,13
° 42 36 8 7 6 7 7,1% 2,8% 42 46 1 1,28
39 2 2 2,6% 33 0,85
Q"
- 39 - 2 - 2 - 2,6% - 33 - 0,85
70 13 13 2,9% 126 1,8
nyqt
30 40 7 10 7 10 3,3% 2,5% 46 80 1,53 2
78 12 10 6,4% 90 1,15
ngpm
39 39 11 5 9 5 12,8% 0,0% 31 59 0,79 1,51
o 100 11 11 4,0% 110 1,1
B 67 33 7 8 7 8 1,5% 9,1% 85 25 1,27 0,76
o 115 16 14 10,4% 95 0,83
14 66 49 15 8 11 8 16,7% 2,0% 17 75 0,26 1,53

* Tylko probki dajgce wzrost

** Tylko liczba serotypdw potwierdzonych, bez serotypow okreslonych w NIZP-PZH
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Wskaznik wyniku (Ws)

Wykres 1. Wizualizacja wynikéw uzyskanych przez poszczeg6élne WSSE.

Wyniki uzyskane przez poszczegélne stacje zgodnie z zastosowanym algorytmem oceny
3,00 200
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2,00
1,8

1,50
100

1,12 1,13 5

o 1,03 ° 1,10
100 0,85

0,50
0,00
—

-0,50

M Sumaryczny wynik * Wskaznik jakosci serotypowania (Ws)
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Dziatanie 1.2 - Utworzenie reprezentatywnej kolekcji szczepow

Celem dziatania byto dtugookresowe zabezpieczenie szczepow Salmonella
poddanych weryfikacji w trakcie realizacji dziatania 1.1 i ich opisanie w wykazie celem

archiwizacji danych.

Wszystkie potwierdzone serologicznie szczepy (n=1040) zostaty zabezpieczone
na odpowiednich podtozach i weszty w skfad kolekcji szczepow znajdujgcej sie
w Zaktadzie Bakteriologii i Zwalczania Skazen Biologicznych NIZP-PZH. Dla
skolekcjonowanych szczepdw prowadzony jest wykaz ,Kolekcja szczepow Salmonella
nadestanych w ramach realizacji NPZ — 2018 i 2019”. W wykazie tym znajdujg sie takie
informacje jak: numer NIZP-PZH, oznaczenie WSSE, identyfikacja WSSE,
identyfikacja NIZP-PZH, informacja od kogo wyizolowany zostat szczep, ktora stacja
przestata izolat, data izolacji, miejsce zamieszkania, pte¢, wiek i objawy osoby od ktorej
wyizolowano szczep i rozpoznanie. Wykaz uzupetniono takze o dodatkowe informacije,
w tym: wykonane testy zaraportowane przez WSSE, testy ktore nie zostaty
zaraportowane przez WSSE a powinny by¢ wykonane oraz testy, ktore daty wyniki

niezgodne.
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Interpretacja wynikéw

Przeprowadzone badania oraz zebrane dane pozwalajg na zrozumienie jaki wptyw na
obraz sytuacji epidemiologicznej zakazen o etiologii Salmonella moze mie¢ w Polsce

jakos$¢ wynikow badan uzyskiwanych w laboratoryjnych PIS.

W trakcie przeprowadzonej oceny, tgcznie 95,43% oznaczen serotypu Salmonella
w laboratoriach PIS zostato potwierdzone w laboratorium NIZP-PZH. Jednakze
w ocenianych stacjach odsetek potwierdzen wahat sie od 100% do zaledwie 82,14%.
Udziat wynikdéw niepotwierdzonych w NIZP-PZH (rozbieznych) przekraczajgcy wartos¢
Srednig rozbieznosci rowng 4,57% stwierdzono w przypadku WSSE oznaczonych
numerami ,4” (17,86% rozbieznych wynikéw, wyniki tylko z 2019 roku), ,,14” (10,43%
rozbieznych wynikéw), ,1” (7,69% rozbieznych wynikéw), ,12” (6,41% rozbieznych
wynikow) oraz ,9” (5,13% rozbieznych wynikéw). Znaczna ilos¢ wykrywanych
rozbieznosci w wynikach serotypowania widoczna jest takze w osiggnietym przez te
stacje wskazniku (ws) w przeliczeniu na 1 izolat, odpowiednio -0,43; 0,8; 0,92; 1,15
i1,13.

W catosci projektu jedynie w przypadku dwoch WSSE nie odnotowano ani jednej
rozbieznosci serotypowania. WSSE o numerze ,6” osiggneto ten wynik przesytajgc
umiarkowang liczbe szczepow (n=72) nalezgcych do 6 réznych typoéw serologicznych,
co réwniez nalezy uzna¢ za wynik przecietny. Ws$rod izolatéw przestanych przez
te stacje nie byto niestety ani jednego szczepu jednofazowego o wzorze antygenowym
1,4,[5],12:i:-. Wzorowy wynik osiggniety przez WSSE o numerze ,3” réwniez nalezy
interpretowac przez pryzmat nadestanych szczepow. Stacja ta przestata najmniej,
gdyz jedynie 50 izolatdw, w dodatku nalezgcych jedynie do 4 serotypdw (z czego
zdecydowang wiekszos¢ stanowity szczepy S. Enteritidis). Ma to swoje
odzwierciedlenie w osiggnietym umiarkowanym wskazniku (ws) w przeliczeniu

na 1 izolat rwnym 1,2.

Na uwage zastugujg bardzo dobre wyniki uzyskane przez WSSE o numerach ,5”, ,7”
oraz ,11”. Mimo, iz w przypadku kazdej z tych stacji w ciggu trwania projektu
odnotowano po dwie rozbieznosci to rownolegle stacje te przestaty bardzo duze liczby

(odpowiednio 101, 95 i 70) bardzo zréznicowanych serologicznie izolatow. Warto
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Zwrocic uwage rowniez na fakt, ze wérod nadestanych izolatéw znajdowaty sie réwniez
liczne trudne w identyfikacji szczepy jednofazowe o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-
(odpowiednio 7, 4 i 12 takich izolatéw). Wskazuje to na bardzo rzetelne i odwazne
podejscie do wspoétpracy w ramach projektu, a takze dowodzi bardzo wysokiej
umiejetnosci serotypowania nawet trudnych pateczek Salmonella. Ma to
odzwierciedlenie w osiggnietych wskaznikach (ws) w przeliczeniu na 1 izolat,

wynoszgcych odpowiednio 1,83; 1,72 oraz 1,8.

W przypadku WSSE o numerze ,5”, jeden btad dotyczyt wtasnie btednej identyfikacji
trudnych szczepow jednofazowych o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:- (szczep
btednie okreslony jako S. Typhimurium), zas drugi btgd mégt byé, jak sie wydaje,

wynikiem pomyiki podczas przesytania izolatu.

W przypadku WSSE o numerze ,11” jeden btad dotyczyt przestania szczepu
nienalezgcego do rodzaju Salmonella, co moglo by¢ spowodowanie
zanieczyszczeniem przygotowanej probki. Tymczasem drugi btgd, rowniez dotyczyt
btednej identyfikacji szczepu jednofazowego o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-,
ktory to szczep okazat sie by¢ dwufazowg S. Typhimurium, co mogto wynikaé
z nieskutecznego zahamowania pierwszej fazy. Jednakze w przypadku niektérych
izolatéw wykazujgcych bardzo silng | faze, uzyskanie Il fazy bywa trudne i mogg by¢

one btednie zakwalifikowane jako szczepy jednofazowe.

Réwniez niezgodnosci wykryte w przypadku WSSE o numerze ,7” wydajg sie nie
wynika¢ z btedow w stosowanej procedurze serotypowania. Jeden z btedow dotyczyt
bowiem niewykrycia w probce pateczki z rodzaju Salmonella, co mogto by¢ wynikiem
zanieczyszczenia probki. Natomiast drugi btgd dotyczyt, zidentyfikowania szczepu
posiadajgcego catkowicie inny zestaw antygendw somatycznych i rzeskowych,
CO sugeruje pomylenie szczepow i przestanie niewtasciwego izolatu w ramach

projektu.
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Whioski i rekomendacje

Wyniki przeprowadzonej oceny poprawnosci wynikoOw serotypowania szczepow

Salmonella:

1. Wykazaly brak w stacjach sanitarno — epidemiologicznych szczepéw
izolowanych od chorych, co wskazuje na brak nalezytego nadzoru nad
serotypowaniem szczepow Salmonella izolowanych od chorych w Polsce.
W sytuaciji, gdy szpitale nie przekazujg szczepow celem weryfikacji do stacji
sanitarno — epidemiologicznych, to w przypadku szczepow oznaczonych
w toku identyfikacji wytacznie do grupy serologicznej brak jest mozliwosci

okreslenia serotypu.

Ze wzgledu na powyzsze, wskazane wydaje sie szczegotowe
przeanalizowanie informacji zgtaszanych na formularzu ZLB celem ustalenia
doktadnosci okreslenia grupy serologicznej / serotypu dokonywanego przez

szpitalne laboratoria.

2. Przeprowadzone badania pilotazowe w latach 2018 — 2019 w ramach
Dziatania 1.1 Narodowego Programu Zdrowia przyczynity sie do poprawy
jako$ci pracy stacji sanitarno — epidemiologicznych wykazujgc jednoczesnie,
ze wiekszosc¢ uczestniczgcych podmiotdw realizuje poprawnie swoje zadania
w zakresie serotypowania szczepow Salmonella. Nalezy podkreslic, ze
uczestniczagce w programie podmioty wykazywaty sie szczegdlnym
zaangazowaniem o czym $wiadczy wysoki wspotczynnik poprawnie
wykonanych oznaczen (95,43%). Przeprowadzony pilotaz nie wykazat

razgcych uchybien.

Przeprowadzony pilotaz wyraznie wskazuje takze na potrzebe:

1. Szkolenia personelu stacji sanitarno — epidemiologicznych w zakresie
wystepowania jednofazowych szczepéw o wzorze antygenowym
1,4,[5],12:i:- oraz wynikajgcej z tego faktu koniecznosci przyjmowania

wyniku ujemnego aglutynacji z surowicg H2 za wynik akceptowalny;
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2. Udziatu stacji sanitarno — epidemiologicznych w miedzylaboratoryjnych
badaniach biegtosci w zakresie serotypowania zroznicowanych
antygenowo szczepéw Salmonella z uwzglednieniem jednofazowych
szczepOw o0 wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-, w celu statego szkolenia
personelu laboratoryjnego i weryfikacji uzyskiwanych wynikow oraz

sprawdzenia poprawnosci stosowanych procedur diagnostycznych.
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Zalacznik techniczny nr 1. Zestawienie wszystkich izolatéw przestanych do NIZP-PZH

w ramach realizacji zadania NPZ.

Serotyp przestane % potv‘;llit:’réinone okre;',lzc:-lne w
Enteritidis 726 68,9% 710 712
Typhimurium 90 8,5% 79 81
Infantis 61 5,8% 60 61
1,4,[5],12:i:- 29 2,8% 28 42
Kentucky 20 1,9% 19 20
Hadar 15 1,4% 15 19
Newport 13 1,2% 11 12
Schleissheim 10 0,9% 10 10
Agona 9 0,9% 8 8
Derby 9 0,9% 9 10
Kottbus 5 0,5% 4 4
Virchow 5 0,5% 4 4
Brandenburg 4 0,4% 4 6
Indiana 4 0,4% 4 4
Mbandaka 4 0,4% 2 3
Abony 3 0,3% 3 4
Coeln 3 0,3% 3 3
Albany 2 0,2% 1 1
Bareilly 2 0,2% 2 2
London 2 0,2% 2 2
Oranienburg 2 0,2% 2 2
Tennessee 2 0,2% 2 2
Thompson 2 0,2% 2 2
Alamo 1 0,1% 0 0
Aledaide 1 0,1% 1 1
Anatum 1 0,1% 1 1
Bardo 1 0,1% 1 1
Bovismorbificans 1 0,1% 1 1
Chester 1 0,1% 0 0
Fresno 1 0,1% 0 0
Hillingdon 1 0,1% 0 0
Istanbul 1 0,1% 0 0
Litchfield 1 0,1% 1 1
Livingstone 1 0,1% 1 1
Napoli 1 0,1% 1 1
Oakland 1 0,1% 1 1
Ohio 1 0,1% 1 1
Poona 1 0,1% 1 1
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Zalacznik techniczny nr 2. Zestawienie przestanych i zweryfikowanych serotypéw z
podziatem na WSSE.

WSSE "1" WSSE "2" WSSE "3" WSSE "4"
L. przyjetych prébek 78 79 50 28
L. prébek dajacych wzrost 78 79 50 28
L. szczepdw Salmonella 76 78 50 27

L. szczepdw nie-Salmonella 2 1 0 1

L. agarkéw bez wzrostu 0 0 0 0

L. rozbieznosci oznaczen 6 3 0 5
Odsetek btedu 7,69% 3,80% 0,00% 17,86%

Serotypy
(przestane/potwierdzone):
Enteritidis 53 53 (54) 63 62 45 45 23 20
Typhimurium 12 8 7 7(8) 1 1
Infantis 4 4 1 1 2 2
1,4,[5],12:i:- 2 2(5) 0 0(1) 0 0(1)
Kentucky 2 1
Hadar 3
Newport 1
Schleissheim
Agona
Derby 1 1 2 2 1 1
Kottbus
Virchow
Brandenburg 2 2 0 0(2)
Indiana 1 1
Mbandaka
Abony 1 1
Coeln
Albany
Bareilly
London
Oranienburg
Tennessee
Thompson
Alamo 1 0
Aledaide 1 1
Anatum
Bardo
Bovismorbificans
Chester
Fresno
Hillingdon 1 0
Istanbul
Litchfield
Livingstone
Napoli
Oakland 1 1
Ohio
Poona
Preston
Rubislaw
Sandiego
Senftenberg 1 1(2)
Singapore
Sinstorf
Stanley
Tshiongwe
Typhi
4,12:b:-
Braenderup
Ekotedo
Glostrup
Wien
gr.B 2 0 1 0

przestane potwierdzone | przestane potwierdzone | przestane potwierdzone | przestane potwierdzone




WSSE "5"

WSSE "6"

WSSE "7"

WSSE "8"

WSSE "9"

L. przyjetych prébek

L. prébek dajacych wzrost

L. szczepéw Salmonella

L. szczepdw nie-Salmonella

L. agarkdw bez wzrostu

L. rozbieznosci oznaczer

101

101

101
0
0
2

72
72
72
0
0
0

95

95

9
1
0
2

68
68
67
1
0
2

79
78
77
1
1
4

Odsetek btedu

1,98%

0,00%

2,11%

2,94%

5,13%

Serotypy
(przestane/potwierdzone):

przestane potwierdzone

przestane potwierdzone

przestane potwierdzone

przestane potwierdzone

przestane potwierdzone

Enteritidis

56 55

51

51

55 54 (55)

54 53

53 52

Typhimurium

13 12

12

12

13 13

6

Infantis

10 10

5

5

8 7

7(8)

1,4,[5],12:i:-

7(8)

4 4

0(1)

Kentucky

Hadar

1(2)

0(1)

Newport

= Oo|d|O|IN|N
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= WIN |-
= WIN |-

Derby

Kottbus

Virchow

Brandenburg

Indiana

Mbandaka

Abony

Coeln

Albany

Bareilly

London

Oranienburg

Tennessee

Thompson

Alamo

Aledaide

Anatum

Bardo

Bovismorbificans

Chester

Fresno

Hillingdon

Istanbul

Litchfield

Livingstone

Napoli

Oakland

Ohio

Poona

Preston

Rubislaw

Sandiego

Senftenberg

Singapore

Sinstorf

Stanley

Tshiongwe

Typhi

4,12:b:-

Braenderup

Ekotedo

Glostrup

Wien

0 0(1)

gr.B
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WSSE "10"

WSSE "11"

WSSE "12"

WSSE "13"

WSSE "14"

L. przyjetych prébek

L. prébek dajacych wzrost
L. szczep6w Salmonella

L. szczepdw nie-Salmonella
L. agarkow bez wzrostu

L. rozbieznosci oznaczen

39
39
38
1
0
1

70
70
69
1
0
2

78
78
78
0
0
5

100

100

100
0
0
4

116
115
113
2
1
12

Odsetek btedu

2,56%

2,86%

6,41%

4,00%

10,43%

Serotypy
(przestane/potwierdzone):

przestane  potwierdzone

przestane potwierdzone

przestane potwierdzone

przestane potwierdzone

przestane potwierdzone

Enteritidis

37 36

a4 43

47 a7

79 78
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Typhimurium

3 3(4)

6 6

2 2
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2 2

10 10

w
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7
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12 11
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[y
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H
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Zalacznik techniczny nr 3. Szczegétowe zestawienie uzyskanych rozbieznosci w

oznaczeniu serotypow wraz z analizg potencjalnych przyczyn rozbieznoSci.

Rok 2018

Nr
szczepu

Identyfikacja WSSE ‘ Identyfikacja NIZP-PZH

Prawdopodobna przyczyna rozbieznosci wynikow

NPZ
2/18

S. Albany ‘ S. Newport

Szczep prawidtowo zakwalifikowany do grupy somatycznej C2-C3.

Jednakze szczep nie aglutynowat z surowicg Hzz4 (co stwierdzono w WSSE), natomiast
aglutynowat z surowicg Heh, Hh oraz H2, co pozwolito go zakwalifikowa¢ do serotypu
Newport.

Petna diagnostyka S. Albany powinna jeszcze zawiera¢ weryfikacje antygenu
somatycznego 06 oraz ewentualnie takze 020 (brak informacji o takich aglutynacjach na
zleceniu badania), co dopiero pozwolitoby jednoznacznie zréznicowad S. Albany od S.
Duesseldorf.

Przyczynga rozbieznosci w identyfikacji mogto by¢ przestanie niewtasciwego izolatu, albo
btednie odczytana aglutynacja z relatywnie rzadko uzywang surowicg Hz,a.

NPZ
3/18

S. Fresno ‘ S. Ekotedo

Szczep prawidtowo zakwalifikowano do grupy somatycznej D2 (09, 046).

Jednakze szczep nie aglutynowat z surowicg Hzss (co stwierdzono w WSSE) natomiast
aglutynowat z surowicg Hzs,z23 oraz z surowicg Hzs, co pozwolito go zakwalifikowac¢ do
serotypu Ekotedo.

Przyczyna rozbieznosci w identyfikacji mogto by¢ przestanie niewtasciwego izolatu, albo
btednie odczytana aglutynacja z relatywnie rzadko uzywang surowicg Hzss.

NPZ
5/18

S. Mbandaka ‘ S. Braenderup

Szczep prawidtowo zakwalifikowany do grupy somatycznej C1.

Szczep faktycznie aglutynowat z surowicami Henx, Heh oraz Hzis. Jednakze szczep nie
aglutynowat z surowicg Hzio (co stwierdzono w WSSE), natomiast aglutynowat z surowica
Hh, co pozwolito go zakwalifikowa¢ do serotypu Braenderup.

Przyczyng rozbieznosci w identyfikacji mogto by¢ przestanie niewtasciwego izolatu, albo
btednie odczytana aglutynacja z relatywnie rzadko uzywang surowicg Hzio, potaczona z
aglutynacjg szczepu ze wszystkimi surowicami zawierajgcymi czynnik e (Heh, Henx).

NPZ
21/18

S. Enteritidis S. Singapore

Serotypy Enteritidis i Singapore nalezg do zupetnie innej grupy somatycznej i maja
zupetnie inny wzor antygenowy. S Enteritidis posiada wzor antygenowy 1,9,12:gm:-.
Natomiast S. Singapore posiada wzdér antygenowy 6,7:k:enzss.

Wydaje sie, ze przyczyng rozbieznosci w identyfikacji byto przestanie niewtasciwego
izolatu.
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NPZ
51/18

S. Kottbus ‘ S. Hadar

Szczep prawidtowo zakwalifikowany do grupy somatycznej C2.

Szczep faktycznie aglutynowat z surowicami Henx, Heh. Jednakze szczep nie aglutynowat
z surowicg Hh oraz H5 (co stwierdzono w WSSE), natomiast aglutynowat z surowicami
Hn, Hx oraz Hzio, co pozwolito go zakwalifikowaé do serotypu Hadar.

Przyczyng rozbieznosci w identyfikacji mogto by¢ przestanie niewtfasciwego izolatu, albo
problem z niektérymi stosowanymi w identyfikacji surowicami diagnostycznymi.

NPZ
59/18

S. Enteritidis ‘ Citrobacter amalonaticus

Najprawdopodobniej przestany zty izolat.

Szczep S. Enteritidis najprawdopodobniej byt zanieczyszczony szczepem C. amalonaticus.
Szczepy pateczek Citrobacter czesto posiadajg identyczng morfologie kolonii co szczepy
pateczek Salmonella na takich podtozach mikrobiologicznych jak podtoze MacConkey, czy
podtoze SS, co mogta by¢ przyczyng btedu przy przesytaniu szczepu.

NPZ
82/18

S. Newport ‘ S. Hadar

Szczep prawidtowo zakwalifikowany do grupy somatycznej C2.

Szczep faktycznie aglutynowat z surowicami Henx, Heh. Jednakze szczep nie aglutynowat
z surowicg Hh oraz H2 (co stwierdzono w WSSE), natomiast aglutynowat z surowicami
Hn, Hx oraz Hzio, co pozwolito go zakwalifikowac¢ do serotypu Hadar.

Przyczynga rozbieznosci w identyfikacji mogto by¢ przestanie niewtasciwego izolatu, albo
problem z niektédrymi stosowanymi w identyfikacji surowicami diagnostycznymi.
Szczegdlnie mylgcy mégt by¢ wspdlny antygen He, wystepujgcy zaréwno w pierwszej jak
i drugiej fazie rzeskowej.

NPZ
83/18

Salmonella Typhimurium,

S. Typhimurium szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-

Szczep okreslony w WSSE jako S. Typhimurium. Jednakze w NIZP-PZH, mimo
kilkukrotnego hamowania ze stopniowo zwiekszang iloscig surowicy, nie udato sie
uzyskac drugiej fazy (H2), co pozwolito na okreslenie szczepu jako jednofazowego o
wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.

Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.

NPZ
89/18

S. Enteritidis ‘ S. Stanley

Serotypy Enteritidis i Stanley nalezg do zupetnie innej grupy somatycznej i majg zupetnie
inny wzor antygenowy. S. Enteritidis posiada wzor antygenowy 1,9,12:gm:-. Natomiast S.
Stanley posiada wzér antygenowy 1,4,[5],12,[27]:d:1,2.

Wydaje sie, ze przyczyng rozbieznosci w identyfikacji byto przestanie niewtasciwego
izolatu.

NPZ
91/18

Salmonella Typhimurium,

. Typhi i
S. Typhimurium szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-

Szczep prawidtowo okreslony w WSSE jako S. Typhimurium. Jednakze w NIZP-PZH, mimo
kilkukrotnego hamowania ze stopniowo zwiekszang iloscig surowicy, nie udato sie
uzyskac drugiej fazy (H2), co pozwolito na okresSlenie szczepu jako jednofazowego o
wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.

Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.
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NPZ
93/18

S. Enteritidis ‘ S. Kentucky

Serotypy Enteritidis i Kentucky nalezg do zupetnie innej grupy somatycznej i majg
zupetnie inny wzdr antygenowy. S. Enteritidis posiada wzoér antygenowy 1,9,12:gm:-.
Natomiast S. Kentucky posiada wzdr antygenowy 8,20:i:zc.

Wydaje sie, ze przyczyng rozbieznosci w identyfikacji byto przestanie niewtasciwego
izolatu.

NPZ
145/18

S. Istanbul ‘ S. Hadar

Szczep okreslony prawidtowo w zakresie okreslenia antygenu rzeskowego (z10:enx).
Szczep faktycznie aglutynowat z surowicg CO oraz 08, jednakze dodatkowo aglutynowat
z surowicg 06. Zgodnie z informacjami w WSSE prowadzono aglutynacje z surowicg 06,7,
ktéra data wynik ujemny. Uzyskane w NIZP-PZH wyniki aglutynacji pozwolity okresli¢
badany szczep jako S. Hadar.

Przyczyng rozbieznosci w identyfikacji byto najprawdopodobniej zastosowanie Zle
dziatajacej surowicy 06,7. W NIZP-PZH stosowana byta réwniez nowa surowica 06,7,
ktora aglutynowata jedynie szczepy z antygenem somatycznym 06,7 (grupa C1), lecz nie
aglutynowata szczepéw z antygenem 06,8 (grupa C2). Swiadczyto to o braku sktadowej
06 we wspomnianej surowicy diagnostycznej i z tego powodu zostata ona
zareklamowana do producenta. Najprawdopodobniej surowica ta wczesniej zostata
wypuszczona na rynek i zostata juz wdrozona do diagnostyki w laboratoriach, co moze
powodowac wspomniane wyzej btedne oznaczenia serotypu.

NPZ
148/18

Salmonella Typhimurium,

S. Typhimurium szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-

Szczep prawidtowo okreslony w WSSE jako S. Typhimurium. Jednakze w NIZP-PZH, mimo
kilkukrotnego hamowania ze stopniowo zwiekszang iloscig surowicy, nie udato sie
uzyskac drugiej fazy (H2), co pozwolito na okreslenie szczepu jako jednofazowego o
wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.

Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.

NPZ
154/18

S. Mbandaka ‘ S. Braenderup

Szczep prawidtowo zakwalifikowany do grupy somatycznej C1.

Szczep faktycznie aglutynowat z surowicami Henx, Heh oraz Hzis. Jednakze szczep nie
aglutynowat z surowicg Hzio (co stwierdzono w WSSE), natomiast aglutynowat z surowica
Hh, co pozwolito go zakwalifikowa¢ do serotypu Braenderup.

Przyczyna rozbieznosci w identyfikacji mogto by¢ przestanie niewtasciwego izolatu, albo
btednie odczytana aglutynacja z relatywnie rzadko uzywang surowicg Hzig, potaczona z
aglutynacja szczepu ze wszystkimi surowicami zawierajgcymi czynnik e (Heh, Henx).

NPZ
191/18

S. Virchow ‘ S. Infantis

Szczep prawidtowo zakwalifikowany do grupy somatycznej C1. Dodatkowo prawidtowo
zostat oznaczony antygen rzeskowy pierwszej fazy Hr.

Jednakze szczep nie aglutynowat z surowicg H2, natomiast aglutynowat z surowicg H5
(odwrotny wzor aglutynacji niz odnotowany w WSSE). Z tej przyczyny szczep zostat
okreslony jako S. Infantis.

Przyczyng rozbieznosci w identyfikacji mogto by¢ przestanie niewtasciwego izolatu, albo
pomylenie surowic podczas aglutynacji szczepu.
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NPZ
217/18

S. Agona ‘ S. Derby

Szczep prawidtowo zakwalifikowany do grupy somatycznej B. Dodatkowo prawidtowo
zostat oznaczony antygen rzeskowy pierwszej fazy Hf,g.

Jednakze, mimo wielu prdéb, szczep nie aglutynowat z surowicg Hs (co stwierdzono w
stacji WSSE). Z tej przyczyny szczep zostat okreslony jako S. Debry.

Przyczyng rozbieznosci w identyfikacji mogto by¢ przestanie niewtasciwego izolatu, albo
problem z surowicami diagnostycznymi.

NPZ
250/18

S. Chester ‘ S. Abony

Szczep prawidtowo zakwalifikowany do grupy somatycznej B.

Szczep faktycznie aglutynowat z surowicami Henx, Heh. Jednakze szczep nie aglutynowat
z surowicg Hh (co stwierdzono w WSSE), natomiast aglutynowat z surowicg Hb, co
pozwolito go zakwalifikowaé do serotypu Abony.

Przyczynga rozbieznosci w identyfikacji mogto byc¢ przestanie niewtfasciwego izolatu, albo
problem z niektédrymi stosowanymi w identyfikacji surowicami diagnostycznymi.
Szczegdlnie mylgcy mégt by¢ wspdlny antygen He, wystepujgcy zaréwno w pierwszej jak
i drugiej fazie rzeskowej.

NPZ
251/18

Salmonella Typhimurium (szczep Salmonella Typhimurium,
jednofazowy) szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-

Na zleceniu badania szczep zostat opisany jako Typhimurium. Na dotgczonej karteczce z
wewnetrznym wynikiem oznaczenia szczepu widniata jednak adnotacja ,Salmonella
Typhimurium (szczep jednofazowy)”. Jest to wynik spojny do tego otrzymanego w NIZP-
PZH, jednakze nie catkiem poprawny merytorycznie.

Wg danych z WSSE, szczep aglutynowat z surowicami HM, OB, Hi, natomiast nie
aglutynowat z surowicami H2, H5 i H6. Brak informacji, czy byto prowadzone hamowanie
z surowicg Hi, w celu uwidocznienia rzesek Il fazy. Dodatkowo brakuje informacji
dotyczacych wykluczenia obecnosci antygendw enx, enzis, Iw oraz ze. W zwigzku z tym,
nie sprawdzono przynaleznosci szczepu do serotypow Farsta, Tsevie, Gloucester i
Tumodi.

Dodatkowo, w przypadku szczepow jednofazowych klasyczne serotypowanie pozwala
jedynie na okreslenie wzoru antygenowego. Dopiero petny wzoér antygenowy pozwala na
okreslenie serotypu. Dlatego tez w przypadku szczepdw jednofazowych nie mozna
jednoznacznie okresli¢ szczepu jako ,,Salmonella Typhimurium (szczep jednofazowy)”.
Wynik taki moze by¢ wydany jedynie po przeprowadzeniu odpowiednich testéw
molekularnych.

Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.

NPZ
255/18

S. Tshiongwe ‘ S. Glostrup

Szczep prawidtowo zakwalifikowany do grupy somatycznej C2.

Szczep faktycznie aglutynowat z surowicami Henx, Heh oraz Hz;s. Natomiast po
hamowaniu z surowicg Hzis aglutynowat z surowicg Hzi. Pozwolito to zakwalifikowac
szczep do serotypu Glostrup.

Przyczyng rozbieznosci w identyfikacji mogto by¢ przestanie niewtasciwego izolatu, albo
problem z niektdrymi stosowanymi w identyfikacji surowicami diagnostycznymi.
Szczegdlnie mylgcy mégt byé wspdlny antygen He, wystepujgcy zardwno w pierwszej jak
i drugiej fazie rzeskowej serotypu Tshiongwe.
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S. Infantis ‘ S. Enteritidis

Serotypy Infantis i Enteritidis nalezg do zupetnie innej grupy somatycznej i majg zupetnie
inny wzdr antygenowy. S Enteritidis posiada wzér antygenowy 1,9,12:gm:-. Natomiast S.

NPz Infantis posiada wzér antygenowy 6,7,14:r:1,5.

283/18 o, T —— L L.
Wydaje sie, ze przyczyng rozbieznosci w identyfikacji byto przestanie niewtasciwego
izolatu.

. . Salmonella Typhimurium,
S TGO AL szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-
Szczep okresSlony w WSSE jako S. Typhimurium. Jednakie w NIZP-PZH, mimo

NPZ kilkukrotnego hamowania ze stopniowo zwiekszang iloscig surowicy, nie udato sie
uzyskac drugiej fazy (H2), co pozwolito na okresSlenie szczepu jako jednofazowego o

303/18 .
wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.

Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.
S. Enteritidis Nie wyhodowano pateczek z rodzaju
Salmonella

NPZ Szczep zanieczyszczony. Nie uzyskano wzrostu pateczek z rodzaju Salmonella na

386/18 | podtozach selektywnych. Szczep wyhodowany na podtozach nieselektywnych nie nalezat
do rodzaju Salmonella.

. . Salmonella Typhimurium,
S5 U szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-
Szczep okreslony w WSSE jako S. Typhimurium. Jednakze w NIZP-PZH, mimo

NPZ kilkukrotnego hamowania ze stopniowo zwiekszang iloscig surowicy, nie udato sie

408/18 uzyskac drugiej fazy (H2), co pozwolito na okreslenie szczepu jako jednofazowego o
wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.

Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.
. . Salmonella Typhimurium,
5 Tfplill Al szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-
Szczep okreslony w WSSE jako S. Typhimurium. Jednakze w NIZP-PZH, mimo

NPZ kilkukrotnego hamowania ze stopniowo zwiekszang iloscig surowicy, nie udato sie

428/18 uzyskac drugiej fazy (H2), co pozwolito na okreslenie szczepu jako jednofazowego o
wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.

Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.

S. Hillingdon ‘ S. Enteritidis
Szczep posiadat prawidtowo okreslony antygen rzeskowy (antygen Hgm w pierwszej
fazie rzeskowej i brak antygenu drugiej fazy).
Ponadto potwierdzono aglutynacje szczepu z antygenem somatycznym DO oraz 0O9.

NPZ Jednakze nie uzyskano aglutynacji z antygenem somatycznym 046 (co stwierdzono w

430/18 stacji WSSE), natomiast uzyskano aglutynacje z surowicg 012. Wyniki te jednoznacznie

klasyfikujg badany izolat do grupy somatycznej D1.

Przyczyng rozbieznosci mdgt by¢ delikatnie szorstki fenotyp izolatu, ktéry moégt wptywac
na wyniki oznaczen aglutynacji z surowicami diagnostycznymi. Mozliwe réwniez, ze do
badania przestany zostat niewtasciwy izolat.
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Salmonella Typhimurium,

S TGO AL szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-

Szczep okreslony w WSSE jako S. Typhimurium. Jednakze w NIZP-PZH, mimo
kilkukrotnego hamowania ze stopniowo zwiekszang iloscig surowicy, nie udato sie

43|»\12P/218 uzyskac drugiej fazy (H2), co pozwolito na okreslenie szczepu jako jednofazowego o
wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.
Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.
S. Enteritidis Nie wyhodowano pateczek z rodzaju
NPZ Salmonella
447/18 Z badanej probki nie wyhodowano pateczek z rodzaju Salmonella na podtozach silnie
selektywnych. Na podtozu MacConkey wyhodowano pateczki z rodzaju Pseudomonas.
Rok 2019
Nr Identyfikacja WSSE ‘ Identyfikacja NIZP-PZH
szczepu Prawdopodobna przyczyna rozbieznosci wynikow
S. enterica subsp. enterica, szczep .
jednofazowy 4,12:b:- 5. Wien
Szczep prawidtowo zakwalifikowany do grupy somatycznej O:4 oraz prawidiowo
NPZ okreslono pierwszg faze rzeskowg H:b. W NIZP-PZH uzyskano jednak druga faze rzeskowa
26/19 H:l,w co pozwolito zakwalifikowaé szczep do serotypu Wien.
Przyczyng rozbieznosci mogto by¢ niewtasciwie przeprowadzone hamowanie 1 fazy
rzeskowej lub niepetna identyfikacja rzesek 2 fazy pomijajgca aglutynacje z surowica
H:l,w.
Salmonella Typhimurium,
Seflzietiel G B szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-
Szczep niedokfadnie okreslony przez WSSE, gdyz poprawnie okre$lono jedynie
NPZ przynaleznos¢ do grupy somatycznej 0:4 (grupa B). Doktadniejsze badania
142/19 przeprowadzone w NIZP-PZH pozwolity na okreslenie szczepu jako jednofazowego o
wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.
Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.
S. Typhimurium ‘ Proteus sp.
Szczep zanieczyszczony badZz niewtfasciwie zidentyfikowany biochemicznie. Bakterie z
rodzaju Proteus potrafig wzrasta¢ na podfozach selektywnych stosowanych w
diagnostyce Salmonella. Co wiecej wykazujg szereg podobnych cech biochemicznych
NPZ takich jak np. wytwarzanie siarkowodoru, co upodabnia je fenotypowo na tychzie
164/19 podtozach do pateczek Salmonella.

W jednym transporcie z tej stacji az dwa szczepy zostaty zakwalifikowane jako Proteus
sp. Moze to $wiadczy¢ o kontaminacji laboratorium tymi bakteriami lub nieprawidtowo
prowadzonej diagnostyce biochemicznej.
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NPZ
172/19

S. Kentucky ‘ Proteus sp.

Szczep zanieczyszczony badz niewtfasciwie zidentyfikowany biochemicznie. Bakterie z
rodzaju Proteus potrafig wzrasta¢ na podfozach selektywnych stosowanych w
diagnostyce Salmonella. Co wiecej wykazujg szereg podobnych cech biochemicznych
takich jak np. wytwarzanie siarkowodoru, co upodabnia je fenotypowo na tychze
podtozach do pateczek Salmonella.

W jednym transporcie z tej stacji az dwa szczepy zostaty zakwalifikowane jako Proteus
sp. Moze to $wiadczy¢ o kontaminacji laboratorium tymi bakteriami lub nieprawidtowo
prowadzonej diagnostyce biochemicznej.

NPZ
173/19

S. Alamo | S. Brandenburg

Salmonella Alamo nalezy do grupy somatycznej O:7 i posiada antygeny rzeskowe H: g,z51
(1 faza) oraz H:1,5 (2 faza). Jednakze w NIZP-PZH przestany szczep zostat okreslony jako
S. Brandenburg, ktéry to serotyp nalezy do grupy somatycznej O:4 i posiada antygeny
rzeskowe H:l,v (1 faza) i H:e,n,z15 (2 faza).

Przyczyng rozbieznosci w identyfikacji mogto byé przestanie niewtfasciwego izolatu albo
kontaminacja laboratorium i w efekcie réwniez przestanych prébek, gdyz az 3 prébki z
tego transportu z tego laboratorium zostaty okreslone w NIZP-PZH jako S. Brandenburg.

NPZ
177/19

S. Enteritidis \ S. Brandenburg

Salmonella Enteritidis nalezy do grupy somatycznej 0:9 i posiada antygeny rzeskowe H:
g,m (1 faza) bez rzesek 2 fazy. Jednakze w NIZP-PZH przestany szczep zostat okreslony
jako S. Brandenburg, ktdéry to serotyp nalezy do grupy somatycznej O:4 i posiada
antygeny rzeskowe H:l,v (1 faza) i H:e,n,z15 (2 faza).

Przyczyng rozbieznosci w identyfikacji mogto by¢ przestanie niewtasciwego izolatu albo
kontaminacja laboratorium i w efekcie réwniez przestanych prébek, gdyz az 3 prébki z
tego transportu z tego laboratorium zostaty okreslone w NIZP-PZH jako S. Brandenburg.

NPZ
178/19

S. Enteritidis ‘ S. Brandenburg

Salmonella Enteritidis nalezy do grupy somatycznej O:9 i posiada antygeny rzeskowe H:
g,m (1 faza) bez rzesek 2 fazy. Jednakze w NIZP-PZH przestany szczep zostat okreslony
jako S. Brandenburg, ktory to serotyp nalezy do grupy somatycznej O:4 i posiada
antygeny rzeskowe H:l,v (1 faza) i H:e,n,z15 (2 faza).

Przyczyng rozbieznosci w identyfikacji mogto by¢ przestanie niewtasciwego izolatu albo
kontaminacja laboratorium i w efekcie réwniez przestanych proébek, gdyz az 3 probki z
tego transportu z tego laboratorium zostaty okreslone w NIZP-PZH jako S. Brandenburg.

NPZ
230/19

S. Enteritidis ‘ S. Hadar

Salmonella Enteritidis nalezy do grupy somatycznej O:9 i posiada antygeny rzeskowe H:
g,m (1 faza) bez rzesek 2 fazy. Jednakze w NIZP-PZH przestany szczep zostat okreslony
jako S. Hadar, ktory to serotyp nalezy do grupy somatycznej O:8 i posiada antygeny
rzeskowe H:z10 (1 faza) i H:e,n,x (2 faza).

Przyczyng rozbieznosci w identyfikacji mogto by¢ przestanie niewtasciwego izolatu, co
jest tym bardziej prawdopodobne, iz w tym samym transporcie z tego laboratorium
przestano réwniez szczep serotypu Hadar.
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S. enterica subsp. enterica; szczep

jednofazowy 1,4,[5],12:i:- S TRl AL

Szczep przestany jako jednofazowy o wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-. Tymczasem w
laboratorium NIZP-PZH udato sie skutecznie zahamowac¢ 1 faze rzeskowg i uzyskac
aglutynacje z surowicg H:2 (2 faza), co pozwolito zakwalifikowa¢ szczep do serotypu

NPZ ; .
268/19 | YPRimurium. . . )
Przyczyng rozbieznosci byta najprawdopodobniej nieskuteczna procedura konwersji faz.
Badanie molekularne (PCR) pozwolito okreslic badany szczep jako Salmonella
Typhimurium.
Salmonella Typhimurium,
S szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-
Szczep niedoktadnie okreslony przez WSSE, gdyz poprawnie okreslono jedynie
NPZ przynalezno$¢ do grupy somatycznej 0:4 (grupa B). Doktadniejsze badania
przeprowadzone w NIZP-PZH pozwolity na okreslenie szczepu jako jednofazowego o
307/19 .
wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.
Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.
Salmonella Typhimurium,
SIS szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-
Szczep niedoktadnie okreslony przez WSSE, gdyz poprawnie okreslono jedynie
NPZ przynalezno$¢ do grupy somatycznej 0:4 (grupa B). Doktadniejsze badania
310/19 przeprowadzone w NIZP-PZH pozwolity na okreslenie szczepu jako jednofazowego o
wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.
Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.
S. Enteritidis ‘ Citrobacter sp.
Szczep zanieczyszczony badZz niewtfasciwie zidentyfikowany biochemicznie. Bakterie z
rodzaju Citrobacter sp. potrafig wzrasta¢ na podtozach selektywnych stosowanych w
NPZ diagnostyce Salmonella. Co wiecej wykazujg szereg podobnych cech biochemicznych
342/19 | takich jak np. wytwarzanie siarkowodoru, co upodabnia je fenotypowo na tychze
podtozach do pateczek Salmonella.
2 Tt i Nie wyhodowano pateczek z rodzaju
Salmonella
Szczep zanieczyszczony. Nie uzyskano wzrostu pateczek z rodzaju Salmonella na
NPZ . . . . . . L
367/19 sto'SO\'Nany.ch ponozach hpdowlanych mimo kilkukrotnych préb posiewania z prébki
wyjsciowej na rézne podtoza.
S. Enteritidis Nie wyhodowano pateczek z rodzaju
Salmonella
Szczep zanieczyszczony. Nie uzyskano wzrostu pateczek z rodzaju Salmonella na
NPZ . . . . . . L
415/19 stosowanych podtozach hodowlanych mimo kilkukrotnych préb posiewania z prébki

wyjsciowej na rézne podtoza.
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Salmonella z gr. B ‘ S. Typhimurium

Szczep niedoktadnie okreslony przez WSSE, gdyz poprawnie okreslono jedynie

4:]6P/219 przynaleznos¢ do grupy somatycznej 0:4 (grupa B). Doktadniejsze badania
przeprowadzone w NIZP-PZH pozwolity na okreslenie szczepu jako przynalezgcej do
serotypu Typhimurium.
Salmonella Typhimurium,
SehmeE B . szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-
Szczep niedoktadnie okreslony przez WSSE, gdyz poprawnie okreslono jedynie
NPZ przynaleznos¢ do grupy somatycznej 0:4 (grupa B). Doktadniejsze badania
421/19 przeprowadzone w NIZP-PZH pozwolity na okreslenie szczepu jako jednofazowego o
wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.
Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.
S. Enteritidis Nie wyhodowano pateczek z rodzaju
NPZ Salmonella
Szczep zanieczyszczony. Nie uzyskano wzrostu pateczek z rodzaju Salmonella na
464/19 . . . . . . L
stosowanych podtozach hodowlanych mimo kilkukrotnych préb posiewania z prébki
wyjsciowej na rézne podtoza.
S. Enteritidis ‘ Proteus sp.
Szczep zanieczyszczony badz niewtasciwie zidentyfikowany biochemicznie. Bakterie z
NPZ rodzaju Proteus potrafia wzrasta¢ na podtozach selektywnych stosowanych w
494/19 diagnostyce Salmonella. Co wiecej wykazujg szereg podobnych cech biochemicznych
takich jak np. wytwarzanie siarkowodoru, co upodabnia je fenotypowo na tychze
podtozach do pateczek Salmonella.
. . Salmonella Typhimurium,
S5 U szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-
Szczep okreslony w WSSE jako S. Typhimurium. Jednakze w NIZP-PZH, mimo
NPZ kilkukrotnego hamowania ze stopniowo zwiekszang ilo$cig surowicy, nie udato sie
539/19 uzyskac drugiej fazy (H2), co pozwolito na okreslenie szczepu jako jednofazowego o
wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.
Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.
S. Enteritidis Nie wyhodowano pateczek z rodzaju
Salmonella
NPZ Szczep zanieczyszczony. Nie uzyskano wzrostu pateczek z rodzaju Salmonella na
541/19 | stosowanych podfozach hodowlanych mimo kilkukrotnych préob posiewania z prébki
wyjsciowej na rézne podtoza.
Salmonella Typhimurium,
Sl . szczep jednofazowy 1,4,[5],12:i:-
Szczep niedoktadnie okres$lony przez WSSE, gdyz poprawnie okres$lono jedynie
NPZ przynaleznos¢ do grupy somatycznej 0:4 (grupa B). Doktadniejsze badania
553/19 | przeprowadzone w NIZP-PZH pozwolity na okreslenie szczepu jako jednofazowego o

wzorze antygenowym 1,4,[5],12:i:-.
Badanie molekularne (PCR) pozwolito okresli¢ badany szczep jako jednofazowy szczep
Salmonella Typhimurium.
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